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La situation depuis juin 2022

* Une nouvelle donne dans la faune sauvage (éte 2022)

Circulations +++ de VIA HP dans |'avifaune sauvage en
période estivale

principalement sur
» Laridés (depuis mai)
» et Fous de Bassan (depuis juin)

Especes avec mortalités +++

» + courlis, cigognes, cormorans, hérons, canards,
cygnes, ...

—Pas d’intersaison

=VIA HP de lignée 2.3.4.4b probablement en voie
d’endémisation dans |'avifaune sauvage en France
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La situation depuis juin 2022

* Une nouvelle donne dans la faune sauvage (été 2022)

Résultats des analyses de génomes complet par le LNRIA
Laridés: tres majoritairement génotype FR9

Fous de Bassan: tres majoritairement génotype FR1 (virus
différent des virus FR1 détectés |la saison précédente)

Détection de nouveaux génotypes cet été (apres FR9): FR10
(résultat d’un reassortiment du FR9) dans la Somme sur colvert,
héron, cygne, oie, avocette, FR11 dans la Dombes sur héron et
oie

+ Plusieurs clusters de génotype FR2 détectés en FS :

» dont 2 clusters de ré-émergence de virus du printemps de
I'épizootie en élevages du GO (en Vendée, Deux Sévres),

» et différents clusters, en lien avec des virus du printemps en
FS aux Pays-Bas, en Belgique, en Espagne, en France (sans lien

avec les virus détectés en élevages en France antérieurement)
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De multiples detections en faune domestique et captive &
depuis |'ete 2022 anses

90 détections depuis le 1°" ao0t
» 46 en élevage
» 44 en faune captive (bassecours, appelants, parcs animaliers, ...)

Foyers en élevage (n=46):
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De multiples detections en faune domestique et captive &
depuis |'été 2022 e

Evolution des détections depuis le 16" ao(t
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Collecte des données épidémiologiques:
» Enquétes de terrain réalisées par les services de |'Etat

» Compilation de données (mouvements, tournées équarrissage, mises en
place etc.)

Résultats des analyses phylogéenétiques

» Distance génétique entre les souches virales détectées

Croisement et analyse de I'ensemble des données pour évaluer la situation
épidémiologique
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Premiers resultats des enquetes epidemiologiques et des analyses
phylogenetiques

« Globalement les détections en faune domestique (élevage et bassecours) sont
majoritairement des introductions primaires depuis la faune sauvage sans lien direct avec
les autres foyers détectés en faune domestique.

« 1lyaune importante diversité géenetique des souches détectées au sein de la faune
domestique.

* Le nombre tres important de détections sporadiques en bassecours (hors filiere
ornement), plus d’une trentaine, signale la tres forte circulation des virus IAHP dans
I’avifaune sauvage et cela concerne quasiment tout le territoire national. Cela est
confirmé par les nombreuses détections en FS.

» Le niveau de circulation dans |'avifaune sauvage de virus IAHP est estimé a un trés haut
niveau, niveau jamais rencontré dans les années précédentes.
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Premiers resultats des enquetes epidemiologiques et des analyses
phylogenetiques : typologie des elevages

« Une exposition forte a I'avifaune sauvage a risque dans la plupart des cas

en ZRP, proche de plan d’eau (<150m), présence +++ d’avifaune a risque, élevage mixte
bovin (présence +++ de hérons garde boeufs), plein air, contact direct ou indirect avec
le milieu extérieur...

« Couplé avec le plus souvent |la présence d’'une espéce de volailles particulierement
réceptive aux virus IA : palmipedes ou dindes

+ Des introductions méme dans des élevages avec un niveau de risque moindre :
-du fait de leur biosécurité (élevages repros dindes du 49, élevage repros canards du 79)

-du fait de |'espece de volailles moins réceptives : plusieurs détections en poules pondeuses
plein air, en futures pondeuses, 1 en élevage poulet de chair (plein air qui a été mis a |'abri, en
zone tres exposée a la FS)

Pression virale environnementale +++ -> |la moindre faute de biosécurité peut suffire a

introduire le virus
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Focus Bretagne

>

6 foyers et 3 basses-cours confirmes IAHP
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Le long d’un axe Nord - Sud (entre la vallée de |la
Rance et |a Briere)

Hors ZRP mais exposition particuliere aux oiseaux
d'eau sauvage

Genotype FR2 extrémement proches entre les
foyers (different des virus de la saison
préecédente): proche de détections en FS dans les
dpt 29 et 35, en bassecour dans le 29 et dans un
élevage dans le dpt44

Enquétes épidémio : 7 introductions primaires et
2 probablement secondaires (lien et proximite Proximite geogl
geographique)

Exposition a une méme source

Réservoir dans l'environnement (avifaune sauvage)

Possibilité que |'infection soit majoritairement asymptomatique sur certaines
populations de canards sauvages

Une nouvelle déetection en €levage dans le 22: biosécurité moyenne, exposition tres fortg a la FS,
ZRP, gal/lus chair 08/11/2022



Focus Pays de la Loire et Deux Sevres

De nombreuses détections sporadiques en élevages/BC
réparties sur I'ensemble des département : risque
généralisé sur le territoire de ce bassin de production

Une diversité génétique des souches virales parmi les
premiers résultats de séquencage: plusieurs clusters
phylogénétiques différents et un cluster en Vendee
lié aux virus de la saison précédente qui devraient
s'étre maintenus dans la FS locale.

Des élevages quasiment toujours avec un facteur
d’exposition tres fort a I'avifaune sauvage a risque

A proximité de foyers primaires, de nouvelles détections:
risque local +++ de multiplication des foyers (Ex St
Fulgent)

Des détections dans les zones de sites stratégiques
et dans des zones tres propices aux risques de
diffusions secondaires en flambee
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« 17 foyers en dindes

+ Des détections qui ont eu lieu plusieurs fois autour du moment du détassage
« Pas de liens épidémiologiques entre les foyers

-> effet possible de la densité tres forte juste avant le détassage (renouvellement d‘air
au maximum, risque d'exposition augmentee par voie aérienne, risque de réception
augmentée par le niveau de stress)

-> effet possible du détassage : rupture de la biosécurité au moment de I'enlevement,
mise en contact de la zone d’élevage avec le milieu extérieur

Investigation en cours (compilation des données pour I'ensemble de ces foyers)

Risques liés aux élevages de Dindes: espece tres réceptive, risque de diffusion li€ aux
enlevements décalés males et femelles, risque d’émergence de souche zoonotique en
particulier dans les zones a fortes densités Dindes et Porcs
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« Amplification de la circulation de VIAHP au sein de |'avifaune sauvage dans les semaines a
venir du fait de l'arrivée de nouvelles populations migratrices d'oiseaux sauvages :

» Augmentation de la taille des populations sauvages
» Introduction de nouvelles souches virales

« Maintien d’ une circulation importante de VIAHP sur les zones humides dans les
mois a venir sur les populations hivernantes et sédentaires

Le risque va donc se maintenir et probablement s’amplifier dans les semaines a venir mais
également tres certainement se maintenir durant tout I'hiver.

« Teres détections dans le Sud Ouest (Dordogne)

» souche virale apparentée a des séquences identifiées dans la faune sauvage et dans des
élevages en Normandie/Nord entre juillet et mi-octobre, sans lien direct avec ces détections,
est tres probablement liée aux migrations descendantes.

Signal d’alerte pour le Sud Ouest
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» Plus d’intersaison dans la Faune sauvage

» Un nombre de foyers en élevages déja tres elevé pour la période et en augmentation

» Des introductions sporadiques nombreuses un peu partout en France signalant
= L' arrivée d'oiseaux sauvages infectes sur le territoire (migration)

= Le maintien sur le territoire de virus restés depuis |'épizootie de 2021-22 (endémisation probable)
» Un démarrage de nouvelles détections autour de foyers primaires dans le GO
» Grande reactivite des professionnels ( detection et abattage)
PAS DE FLAMBEE EPIZOOTIQUE MAIS POUR COMBIEN DE TEMPS?
» Risques d’introduction qui continuent d’augmenter et qui vont perdurer tout I’hiver
» Foyers en ZRD ( fortes densités de volailles) : risque de diffusion augmenté
» Proximité de sites stratégiques ( abattoirs, eélevages reproducteurs)
» Conditions climatiques de plus en plus favorables a la survie du virus

» + Risques d’émergence de souche zoonotique 13 08/11/2022



